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Spring-Meeting der HUPO-Proteomics

Standards-Initiative

Im Hof der histarischen Universitit Siena: Teilnehmer des HUPO-Spring-Meetings

Wit den bioinfarmatischen Aspekten der Pro
teom-Forschung befalt sich die HUPO-Prote
omics Standards-Initiative (HUPO PSIhttpe
paidev.sourceforge.net). Sie wird von Ralf Ap-
weller und seinen Mitarbeitern vom European
Bicinformatics Institute (EBI) in Hinxton gelei
tet und ist ein weltwaiter Zusammenschlul in
teressierter Wissenschaftler.

Das zweite Treffenfand vom 17, bis 2um 20,
April digses Jahres in Siena, italien, statt und
zog maehr als B0 Tellnehmer an, Unter den An-
wesenden waren auch Vertreter fast aller gro
Ben Technologie-Anbieter (Saftware, Supplier,
GroBigerate), die die Geleganheit, firmeneige
ne Vorstellungen in die PSI-Konzepte einbrin-
genzu konnen, nicht verpassen wallten,

Waihrend der hervorragend organisiarten
Tagung wurde in dref parallelen Veranstal-
tungen uber gemeainsame Standards tir die
Massenspektrometrie imzData, mzldent), die
Untersuchungen von Protein-Protein-nterak-
tionan (BIND, DIP, Inthct, MINT, Hybrigemcs,
MIPS} sowie die Proteomics-Analysen im all-
gemeinen (MIAPE etc.) diskutiert. Die einzal-
nen Standards und Ontologien waren dabei
madular aufgebaut und sollen sich zu einem
Gesamestandard figen,

In der Diskussionsrunde  Mass Spectrome-
try™ (PSEMS, organisiert van WaiminZhu, John
Garavelli und Randy Julian) lag das Hauptau-
genmerk sundchst suf der Erstellung eines
kontrollierten Vokabulars (CV) fir den mzDa-
ta-Standard. AnschiieBend konnte dann direkt
weiter an den Strukturen des mzldent-Forma-
tes g earbeitet werden

Die Arbeitsgruppe P51 Malecular Interac-
tion Standard” (PS1:MI, geleitet von Henrning

IEr@nskrp

Hermjakob) konnte ebenfalls auf solide Vor-
arbeiten zuriickgreifen (hitpupsidev.sf net/
mifemilfdoc/user und MNaruse BiotecHNoWwoGY
2004, 22, 177-183). Das erarbeitete CV und &j-
ne entsprechende Ontclogie werden der For-
schungsgemeinschaft ab Ende dieses Jahres
zur Verfligung stehen

In der Sassion JGeneral Proteomics Stan
dards” [PS1: GPS, maderiert van Chris Taylor}
wurde zunachst das neue Format GelhL dis-
kutiert, das zur Abbildung von Gel-basierten
Experimenten verwendet werden soll. Die Ab-
stimmung der notwendigen Ontologie war
hierbet sine der Hauptaufgaben, die sich auch
durch die nachfolgenden Diskussionen be-
zuglich MIAPE 2eq, Zusitzlich wurden ande-
re komplementare Initintiven vergestallt, wie
die Microarray Gene Expression Data Society
(MGED Society siehe www. mged.org) durch
Angel Pizzaro oder das Proteios-Projekt (wew
protaios.ong| aurch Per Gardan

Mach den vier Tagen gingen die Tellnehmer
sehr zufrieden auseinander. Gerade in den Be-
reichen Massenspektromatrie und Protein-
Protein-Interaktionen konnten entschaidende
Ergebnisse erzielt werden, nicht zuletzt durch
die Teilnahme von zahlreichen kommerziallen
Anbietern, Einsatziahige Versionen wie atwa
von mzData stehen nun zur Verfugung oder
werden wig im Falle van mzident in absehba-
rer Zeit zu einem nutzlicher Werkzeus im stan-
dardisiarten Datenaustausch. Detalllierte |n-
tormaticnan, Mailinglisten und Protokolle sind
unter hitp:dpsidevstnet varfiighar

Michael Hamacher, Christian Stephan,
Medizinisches Proteam-Center, Bochum
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SUMMERSCHOOL
Proteomic Basics

im Rahmen der BMBF-Fordermalfinahme

«Meue Effizients Verfahren flir die funktio-

nelle Proteomanalyse” wird vorn 31. Juli bis
&. August in Brixen (Sudtirol/italien) die 2.
Summerschool Proteomic Basics = fram
samples te Sequence” durchgefihrt, Die
Teilnehmerzahl (st auf 35 Personen begrenzt
Im Intarnat sind unter www.gwdg.defor-
5|:J1|.l.'15|»"'w'ua-rnn-'.r.i|'tl.-r:gj_-n,-'l.d,-urisfrups.fp_-.:_-!e-
omics2005/ alle weiteren Informationen zu
finden,

WORKSHQOP

Membrane Proteomics by
Blue native PAGE

Informationen zum Werkshop, der vam &, bis
8. Juli in Hannover stattfindet, geben Hans-
Peter Braun (braun@genetik.uni-hannover,
de) und Lutz Eichacker (gichacker@lmu.da)

Termine der
Deutschen Gesellschaft
fiir Proteomforschung

29.05.401.06.2005, Potsdam
BMBF-Statusseminar MNeus effiziente Ver-
fahren fir die funktionelle Proteomanalyss"
hitp Y www, proteomicsne twork de

18.-20.07 2005, Martinsried

12, Arbeitstagung , Mikromethodan
der Proteinchemia”
wiww.arbeitstagung. de

31.07.-05.08.2005, Erixen/5iidtiral
BMBF/DGPF 2 Summer Schoal in
Proteamics Basics

henning, urlaub@mpi-bpc. mpg.de
www.gwgd. de/pratecmics2005

28.08.-01.09,2005, Minchan
4, HUPO-Weltkongrel
www. hupo2005.com

28.08.-01.09.2005, Minchen
4. HEPP-Warkshop
www. hbpp. org

04.-07.09.2005, Wiirzburg
CGPF-Proteomics-Warkshop
www, protein-ms.de



